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1. S B BB 8 R AT R B F R E 5478 T 71474 % Linweaver-Burk plot $2 X #
B R B Y
(A) Vmax (B) 1/Vmax (C) Kw/Vmax (D) -1/Kn -
2. WAl e B E L T HEARE LM A LWHER - BB LEIPHER AfTEI A 7
(A) competitive inhibition (B) uncompetitive inhibition
(C) noncompetitive inhibition (D) mixed inhibition -
3. 4= Michaelis-Menten kinetics F » & % & B E=Kn B » B89 R JER F(V)F0 Vmax 89 tb{E
V:vma)z %52 (A)0l (B)02 (C)05 (D)09-
4. FF|4% @ (Bohreffect) a94il » {75 F R ?
(A) CO, e mmir ZHANE SN
(B) & pH & MR bmir FHANES N
(C) COr e FeiRitmirF e R B8 A T &
(D) &aBETFREGH AL FHANLES -
5. F %] Chymotrypsinogen &j4k 3l » {75 F 3% 7

(A) ROBRELy L) — X (B) £ FZA|A trypsin R7EF1L
(C) & —# zymogen (D) #FILE ¥ BF 2 EE S -
6. TIMTHAERRIEZEGTHL ligand BB EREECE LA —BARENLESHEN Y
(A) catalytic reaction (B) hormone signaling
(C) antagonistic effect (D) allosteric modulation °

7. FRfMEZECE BN EwmREeey e ?
(A) hemoglobin (B) enzyme (C) molecular motor (D) antibody -

8. THMHEZOEAETABRARALY L EHRE?
(A) albumin (B) hemoglobin (C) myoglobin (D) immunoglobulin °

9. FTIMT#ECE REXARCLERLREZTHENARELZZ ALY
(A) hemoglobin  (B) myoglobin (C) immunoglobulin (D) albumin e

10. THRA—BHMEFNAEATLBE—BERERE?

( A) Polymerase chain reaction (B) Western blot (C) Southern blot (D) Northern blot °
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ILFIMEEOER — BRSO LOBRAE A S ERERNELCEA T EERE  BFHK

ARy dibiEEx g ?

(A) lectin  (B) mucin (C) integrin (D) actin -
12. A F B#A7 7 % B8 (hexoses) " By 4L AT £ A 3/ 7

(A) axEEyFasmm (B) dXEHETEE MR

(C) R—#E 58 (D) BEBHE —FENHE -
13. N 3% & 2 1t & (N-link glycoprotein) gy & 3k — A% 42 4 T AERR BB L 7

(A) Aspartic acid (Asp ) (B) Asparagine (Asn) (C) Methionine (Met) (D) Serine (Ser) °
14, DUTF ¥ B 38 6 K AT H AR B 7 7

(A) X4 Bm kit (B) X %4 A BE0EFo BR BE

(C) AWz RIE R &M (D) 8TERX R -
15. 50T 47 % 7 B g kAL 44 2

(A) hyaluronic acid (B) chitosan (C) sialic acid (D) collagen
16. FoMTHE AR A AL F B L 7 (A) #iB& (B) ik (C) ~##E (D) Z#HE -
17.7F ZMT 4 At 7 ok B ¥ 5 R ¥ 3% (translation)i# 42 ?

(A) mRNA  (B) DNA (C)tRNA (D) ##Eg -
1854 —DNAKA T W AR MRAHHB T > THMBELR B ARERAN R —2?

(A) A=T (B) A+G=C+T (C) A+T=G+C (D) A+C=G+T (E) G=C -
1974z » MEAZDNA Fo| R EZRGF %) 2

(AJ)6F+ (B)6&BE (C)6m (D)6F-
20.% — DNA #i8pe ey £+ — B B A B85 7] 5-GGCATCGGT-3” = b DNA 2 % — & 4y

ABEETFI(5°F] 3°) BAT 7

(A) CCGTATCCA (B) ACCGATGCC (C) CCATATCCA (D) AGGTAGCC -
21.7F 34T #& A5 'H & W& B &% (cholesterol) 4y 47 4 4% ?

(A) eicosanoid (B) sphingolipid (C) steroid (D) polyketide °
22. % B2 % & (integral membrane protein) &4 % & & (transmembrane domain) iz A B A ik @B ¥ B A

B % 4T 714742 7% B (R-group) ?

(A) nonpolar (B) polar (C) negatively charged (D) positively charged °
23.F ZMaT 2 ) s 4m B BE b 84 471 4% = 51 #(primary active transport) ?

(A) glucose transporter (B) Na'-K* ATPase

(C) Na'-glucose symporter (D) aquaporin °
24.F ST 4E 8 % T 481t PIP, 5 4% » & & DAG & IP; %18 =k 1% £ (second messenger) ?

(A) adenylyl cyclase (B) protein kinase C (C) MAP kinase (D) phospholipase C e
25.F 34 & % B M 89 % % % & (intracellular receptor) » #% 75 1644 7T $2 fu 3% F (enhancer) & 4~ » 38

EEARERRY

(A) insulin receptor (B) acetylcholine receptor .(C) steroid receptor (D) rhodopsin ©
207 B tm B F 0 T FMERINEELHEBER?

(A) Avidin (B) Charperonin (C) Polysaccharide (D) Ubiquitin -
27 4o o AT 85K B B mRNA BT 2 R E & 7

(A)Ribosomal binding site (B)RNA polymerase (C)Nucleoside triphosphate (D )Promoter -
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28.4m B i 4T¥3E4E A (translation) B8F ° REZ T 5|78 ?
(A) miRNAs (B) GTP (C) Aminoacyl-tRNA synthetase (D) Charged tRNA -
2. T3 4% TH Rl WO BFEREM?
(A) Polyribosome (B) Proteasome (C) Lysosome (D) Operon °
30.F %8 % » 474 7T LA LA RNA B #iR & 6 A DNA ?
(A) PfuDNApolymerase (B) RNA polymerase
(C) Reverse transcriptase (D) DNA polymerase °
31.PCR(F: 4 818 45 R B )B4 09 R JE 35 B o] % 4 #% DNA #2 B ?
(A) m#h (B) B ATP (C) BA®% (D) BAEH -
32.3% 1 1970 F4X & %k &4 & 42 DNA (recombinant DNA)% #5% T FE A #8488 (ligase) * B4 E
BT HEEY
(A) DNA polymerase % & B (B) reverse transcriptase R #2 4k &5
(C) restriction endonuclease fFk#| M t78% (D) proteinase & & B§ -
NBHMEHERTEARLEARAERAKFTHMERLR ?
(A) HSP (B) GFP (C) His-tag (D) VP28 -
34DNA 5T EH A 7
(A) #RER (B) EREN (C) Z R38R (D) #BER -
35.3% B Bl 7 DNA replication 477 % 7 5§ ?
(A) semiconservative (B) 3°—5’direction (C) semidiscontinuous (D) RNA primer °
36.A~B-CZ#EGY  E45F 5455 % 68,000~ 30,000 ~ 10,000 - 3 i 47 Sephadex G-50
BB % 8% (Gel filtration ) » H 7 th ey L BIBER 9 5 R
(A) ABC (B)BCA (C)CAB (D)CBA-
37.SDS EikZ X B AREAS ?
(A) hiBag Puimems (B) REEAY ToEhas
(C) BAlEEaEx4ETH (D) e ZBaExnFE-
38.@m4r % (Hemoglobin) Feptéz % (Myoglobin) AR €44k + rr ey e &R 7 2
AnTF&Es?
(A) =fg#gET (F*')  (B) —fE&#i#F (F™)
(C) =4t (M®") (D) —B4#T (Mg)-
39.F 3| — A px A Bk 69 £ E 2 (Isoelectric point) 4 pH 10.0 f3g ?
(A) B&BkE (Tyrosine)  (B) X &B:EE (Phenylalanine)

(C) #apz# (Histidine) (D) #tpzE& (Lysine) ©
40.FHEGE— = ZREH T 6955 Bond > (75K % ?

(A) Hydrogenbond (B) Ionicbond (C) Peptidebond (D) Hydrophobic bond °
41. %5 — 4B 5 &) urea cycle > 7T LA R % /b 45 F NH4' ?

(A)1 (B)2 (C)3 (D)4~
42 0P LB ARH T B AR NHs » £ 20T TR XK E iR ¥ 7

(A) Glutamine (B) Glutamate (C) Aspartate (D) Alanine °
43.7F FT & T LA bk A 7 B 7 ACRLER AR 7

(A) Camitine (B) VLDL (C) Bileacids (D) Lecithin °
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AT TR R B R A RGR B89 £ B RR 7

(A) B-oxidation (B) saponification (C) hydrogenation (D) w-oxidation °
45 e igtmpe ¥ > B — 4 F glucose 2 RBE - AL S V45 F ATP?

(A)30 (B)32 (C)34 (D)36-
46.°F F47 % 7 J& #* ketone body ?

(A) Pyruvate (B) Acetone (C) Acetoacetate (D) D-B-Hydroxybutyrate

47.Gluconeogenesis ¥ £ £ TS E FH#IT?

(A) BE#E  (B) wB (C) B (D) B -
VBAAGMBZEEBE RS RBER 2282 THMERBRE ?

(A) Glcolysis (B) Ureacycle (C) Glyoxylate cycle (D) Gluconegenesis °
49.Cori cycle X %A E L T pT4&40 & 2T HR 7

(A) Lactate (B) Pyruvate (C) Fattyacid (D) Glucose °
5000 ¥ &% T M AE R F 0 B sb& ik d glycogen & 4 glucose ?

(A) Glucose-6-phosphatase ~ (B) Phosphoglucomutase

(C) Glycogen phosphorylase (D) Hexokinase °

[#a4 %]
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