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ERFEH:
I~ ERXRTHAETHES2HE > ARRE  FERFERAAT RS 2H59H
RFita -
2 HNBEAERRZ BEAL  EETERFHS -

—~ RIEH(EA2 )
1L 8T BEFEEERELBRAENSREMY » LA T

(A) %A (B) &% (C) Fx (D) A #

2. A B S SR A T A4 0 T AT H AR 7
(A) £ SHFENREBRETRRILE
(B) & #sAeh% R A %121°C
C) BHARDINIERFEREHYHEABALANY
(D) MBZGEMBT SRAHETC LURIE

L.EMARZREREEGRE » TITEMR?
@ T Rk & 4§ E %630-780 nm
@ #rfez kR #E A380-430 nm

@ -ak &% L

@ +bfriFEE

A O B) OB € @D D) @D
4. FHBBAM TR RBH T D BSaES  THMTEER?

(A) PET-13 (B) PVC-3% (C) PS-53% (D) PLA-73%

5. A MRS QBN N4GE » FHTHERE?
(A) AARAR AR BOEEZ NN EZAERBERABREOE
B) BOERWAZRAKAS-10mmHgE A AT %
C) HERREBIHREG  ANEERRETRHRSAEANEZZTRAWERB L
D) RALRAENERAALOLK

6. BEEE B <T BASE T 3144840 B QAL AT AL B AR 7
(A) ¥&% (B) Z.& C) & D) T

B1F - 430H




7. FHBRERBREE AN A Y > THTHLEE?
(A) "% 388 ¥ ( Saccharomyces ) (B) k- H # (Bacillus )
(C) vko¥-% & # (Penicillium) (D) &3 -3,8 # (Lactobacillus )

8. F 47 & & 7 B 4 7 (Compounded spirit) ?
(A) # &3 (B) WiBiE (C) &8 (D) & 4%

0. F MR LA BIR ER AL » FTHTHEHER?
(A) CAS(Certified Agricultural Standards )& & #E R & %R %
(B) GHP(Good Hygienic Practices for Food) % & b R ¥F48 4 .46 4 8
(C) TAF(Taiwan Accreditation Foundation ) 2 2 B R#E A &5
(D) TAP( Traceable Agriculture Product )2 & 45 B B B & b %

10, g Eadmpik s n#dicd  BEEIXEEAABSEST  SB-BREHBFRE
B R BEEE S LR LAY
(A) ARRR (B) = #A (C) w (D) &34

1. FHAMANSEADGARERZ R > 175830
(A) KPBEMS—BEDEFHO0~T0I58 L
B) Ko HEHE R DY i la
C) RoFzMANTS A4t EER
D) Kz HhEA TIHE > HIEEEST

12. ZMBREGHME  FTEEHR?

(A) BEEZa®FENK B) BRE G4 Y T o
C) BREAFSHRMBER D) BREREGB AL ETELAR

13. 7 MIAG K oMb M 2 4030 - TR BR 7
(A) 3 HOR B T LA 60 8 AN AL TR
(B) Mk X XM B AN B R XERN 4 E
©) FhmaraniR 2 s
(D) Ha1bdh 248 K Foby 80 5t R AL 1% 2 3 SOR RO 6 FE

14. H B R Af B BB Y AR » AT BEER 7
(A) —HEbEAR T wABENEHBBETHHABGREEAR
(B) TR T i H LR A%
(C) FFArth T ml BRAR B 15T sAdu 1 T 69 BB &5 67 A, 35 o4 it
(D) SasBER BB 5 MLE > BAMRER

B2R - &36R
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17.

18.

19.

20.

21.

22.

23.

24.

B4 F R AR o TE R T

(A) B g 44 (B) MLé £ 44K ©) mEFo4m (D) L& %448
FHFEERARGEFREFELZHEE » /T4 EHE 7

(A) BsFLBERR B) ¥&EaEmeA S & FHRAR

C) ¥4 FAEMERTHA D) ¥E&F@ihR%Em

FARERGRE T  AHEASKEE QARG - THBIR?

(A) B dREA DR 8EEE/s /5 & § #9OH-NHo-,COOH- 2 TR A F F R4
(B) &4KF 5§ &KX

C) BoAREBMYE

(D) & AmBA § k%

EERmEpTBEY  B—EAFBEEFAL RIS ?
(A) BB (B) m. & (O &4t (D) %4t

BBl 209 (W/W) RBAE AI20 AT RBENRS VP FHKT
(A) 202 Fr (B) 404> F (C) 604 F (D) 804

EF 109 (W/W) 8 SAbsACER > ARERRIBETHMTE ?
(A) 0.931 (B) 0.943 (C) 0.952 (D) 0.967

# W R BBERE (dyereduction test) A4 R B A M4l - THMEFLREELE

39

a. RARR SR BLERN T E

b. % A8y d @ A4 (phenol red) » & 4 8L k45 57 B

c. FRAMEBAERTEE (methyleneblue) > Z 48 HALRE T

d. b o4k R o AR IR B R

(A)a,b,d (B)a,c,d (C)a,d D)b,d

4 £ 5] 44 % (stage micrometer) T AR T AMTHETR 7
(A) Hges R (B) #Eeh R (C) ¥se#n (D) BEmsa

.M %& (Durham tube) FEANTF Fm B2 43R 7
(A) KB4 # Escherichia coli

(B) &% & & & 2k # Staphylococcus aureus

(C) 79 K, & Salmonella spp.

(D) % %308 Vibrio parahaemolyticus

Fe 4% 5 #0338 & H (Plate Count Agar) ¥ » F 4T 4 A AL 4 4 # A 8308 7
(A) Glucose (B) Yeast extract (C) Tryptone (D) NaCl

37 > 43t6R
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26.

27.

28.

29.

30.

31.

AP A T RS E AR 2454 4 4 (metabolically injured organisms ) * 5 B4,
WU ERAE YOS RIRERSAN 0 T FTEEHE?

(A) BEMADTEEFERELL R STHA SR LM EDE R

(B) Fi#mRigMs A I EEMEAL > ERMAeMELLE

C) EHEMAYFERAEZENRERLER  AEABEERAEALER

D) N EHMAMBAETSL > TRAESHEEL  RRREIER

# M4 (microscopic counting method ) & F45 3 #% (plate counting method) #%

I T FMTH EE 7

(A) FARE#ER B ¥R A BB S ERE

(B) Seik s B &N TR R

©) SpHrk A TaAg  THRBFHNER  Bib > RHRIBHHRGK 2HREE KRB
otk S B HTHRA s ik

D) BERFRERGEHREHTRARSV RS PEER - S8R ERBEHERE B2
AAEE

AEREHEIERAFEFARE > A TAERESHANTLEANERR B FEZL
FRTIABEERETHREA LRI P THRT

(A) 4 A% 42 B Bacillus cereus

(B) P K, 8 Salmonella spp.

(C) & 3Lad3k ¥ Streptococeus agalactiae

(D) K B54% # Escherichia coli

F 54T 235 % %5 M 3] Gas-Pak system ?
(A) &% & % 83k # Staphylococcus aureus
(B) ¥ F1 &, & Salmonella spp.

(C) ) #4% 8 Closiridium botulinum

(D) % KAF i Shigella spp.

E. coli # EMB (eosin methylene blue medivm) %3k b2 & %458 84T ?

(A) E&kiE (B) &8 &% ©C) wei#% (D) % & hE
FAREERTHRERE 2 — R FAHM?

(A) 100°C, 30 min (B) 100°C, 15 min

(C) 121°C, 15 min (D) 121°C, 30 min

THmEARARESEEMAA SRR THFHZBE?
(A) P K, i Salmonella spp.
(B) ¥ %30 & Vibrio parahaemolyticus
(C) &H K’A% B Shigella spp.
(D) X542 i Escherichia coli
B4R £H6R




32.

33.

34.

35,

36.

37.

38.

39,

40.

F 547 3E — A& K BAR B #f(coli-form group) 4544 ?
(A) G() (B) EHEAMB
(C) AL AR D) A H¥m

FH TATP-A45 % 3] ( ATP-bioluminescence test) | &4kt » T 547 R E2E ?
(A) THARAMESHZEYG

(B) & & x 44 X ) BLCFU(Colony-Forming Unit)& 7=

(C) 2#4H4% (luminometer) B &

(D) RLU (Relative Light Unit) & 7~ 48 $} 5& B4

EABGEB BB T » U RALKRE (Kovac'sreagent) LA RARAGAR B L
o] #8357

(A) Bl#: A 4 H%(Indole production test)

(B) ¥ # 4 3B (methyl red test)

(C) &% K35 (Voges Proskauer test)

(D) A4 84 88 ] A bE 3K B (citrate utilization test)

ISR A YYE 0 B4 K E LG RE F Ao G Bid(Paraffin oil) 5% 4 & (Mineral oil)
B REES T
(A) F~A B) AACH (C) 2 #3168 (D) #45RmAKE

BEHRERRLH TAMARERE?
(A) (B) # (C) Bk (D) &1Lt

T 5] K 45 8 Vinax 15 694 3477 3 B 7 Ik 375 2 44 48 F (non-competitive inhibition) ?

(A) Vinax 7~ % ~ Km 3% o (B) Vinax T &~ K R %
(C) Vmax F & ~Km T & (D) Vmax F & ~ Km 38 fo
ATP Fo ) £ 4E-6-SL B A D AT MR BL AL BB E M F R BN T #ldTH 2
(A) %|#%(allosteric)¥A#x (B) H£AEE4

(C) = H#E® (D) EAF4z4]

T 54 B Al F 4 AT H 45 3R ¥

(A) @& (B) B i@ i
(C) B T#H A REFA D) A LB A% d R
F FMeT B 44 B B8 B & B(serine protease) &y 4R {b k] 9

(A) MAvHEERRRE (B) & RIBk 4L

(C) &R BapfEit (D) &8 8741t

%BbH » 4#H6E




41.

42.

43.

44.

45.

46.

47.

48.

49.

50.

T 7B A R AALERMERA ?

(A) % (B) #isg A

(C) #AERAFIR R o5 4G (D) mifg & EHLEL
F 3| A E R 555 T A% S - 2R Bk 3 e (B-amyloid plaques) Rl 7
(A) HF B F (B) M AR
(C) % F— K (Tay-Sachs) (D) AR

T 504 MR AL dn B AR B 44 b 08 ST 5 B3R 7
(A) 4= EAZ4E 82t 40S Fo 60S K Bfuwfa A,

(B) Bi#iéups DNA B FRE G HHWARESR
(C) Biitmp DNA DA H e Bk &G L
(D) ®ik DNA B#38B5% 1t

FHTH RNA AT TFHEEBER?
(A) 1RNA (B) tRNA (C) mRNA (D) miRNA

T 5 AMi4a i DNA REMF o M5 R RA 35 S smagE e ?
(A) DNA X o850 (B) DNA #5833
(C) DNA % 4 8¢ (D) DNA 348y

B4 taph mRNA e3R8 E 4R R AT AMTH ?

(A)ET yu4E F (B) A& EHER (OB RBRFHRAL (D)5 mBEAA
F AT E B R A BRI AL R B 7

(A) H g ATP (B) 4 AL LBi#Es A (C) 4 At NADPH (D) £ AR REFBR
P AEEE T H MR ELET FIMTE 7

(A) HERBLEE (B) m&A (C) ZE T8 (D) B-g2 L T Hk
FTHAEREEE AR RBNEERENORET?

(A) HMG-CoA reductase (B) Squalene synthase

(C) Squalene monooxygenase (D) Mevalonate kinase

T 3 AR AE R Bk B B A e A AR R 7
(A) RPJARRER (BY /R Bedl (C) pEneeh (D) #mrag

¥0E » 4#6R






