323X P F 1005 RALYE 5
BELPEMEL T2 F BB (s e E )

- CERA(H 354 FH2S) FRLASEBAFRNL S FRAAFA
1. 77— 1 Jf’?ﬁﬁ’x » VA e 2 kA 4, 2 3 ((secondary messengers ) ?
(A) ATP (B) ADP (C) dGTP (D) CTP
2. MW R P ke > T AP DR D
(A) bpifEas 3Bas ¥ L
(B) afiEens 32 2 Batd H 3 5
(C) Lefifpens 2 Batd 43 o+
(D) Bfidbens 3 Batd Hi R+
3. T UH e AE R S "pumps ; f= "channels ; eaiiE » ¥ &R 2
(A) pumps =% g% 44§ 38 fiy
(B) channels ;,syﬂiﬂﬁﬁi’ & F IR G oa B ek
(C) pump %2 i@ iy & - faif & £ 8 8y
(D) channel % ¢ msﬁﬁﬂﬂc B R £ id ﬂi;*]
4. TAREE L kiR Fw FA R Y
(A) northernblot (B) easternblot (C) southernblot (D) western blot
5. fmfe ) F o 5L ik Flaspe v 12 e it B R T AR - R e B S
AR T 7
(A) Val (B) Ser (C) Tyr (D) Thr
6. T 7| ¥tp-adrenergic receptor e it o i@ ﬂﬁ‘?
(A) ¢+ receptor £ 3 7 transmembrane domain
(B) & it - receptor ¢ 3 4r fm?s b CGMP 73 £
(C) ERFPNFBIEFL G GTP e %22
(D) & & BifiEAm ¢ st adenylate cyclase
7. T 2 ¥ insulin hgt it o P F 53R Y
(A) gi%iﬁ o 2z
(B) ¢ & it fm®e p 7 protein phosphatasel
(C) ¢ & i fm#e 5t e Ser/Thr protein kinase
(D) ¢ Mﬁf& it glycogen synthase
8. T 7% CAMP gt it > in ¥ 3R 2
(A) - BPKAAF €52 45 CAMP 4~ 3 % £
(B) ¥ 2 CREB 2 & » itm 2 & 4 Fleh 1
(C) # & CAP % & » i@ B fx lac operon
(D) % CAMP =it PKA BF > ¢ {15 potassium channel # gz
9. TAR- BAF > HimreaiEr 3 N EHv = BAE?

fﬁﬂ
j*

(A) estrogen (B) insulin (C) epidermal growth factor (D) epinephrine

10. PR A pen i B ARy > B - BAHBARE FF > TP BAFTIEL T
Ex —'F% ?
(A)GIn (B)Glu (C)Asp (D) Asn
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11.7 778— A~ + » 2 ¢ B ureacycle ¢ 3R 7
(A) ornithine  (B) arginine (C) succinate (D) citrulline
12. Phospoinositide cascade #_w*s p — B2L¥ € & ot L @38 > g L @k 5 - B
22 £ & chhe F —PIPy o R T AR B EE R A S B PIPinA) A 7
(A) phospholipase D (B) phospholipase A
(C) phospholipase B (D) phospholipase C
BT 5w refhph s B A ( carboxyl group » -COOH) ¢
(A) 4 ”A‘fj& ( Glycine) (B) = % »f: (Aspartic acid )
(C) @ zispt (Methionine) (D) peo=pe (Tyrosine)
14.5 - 39 Fpl 5 50 30470 3o et e ?
(A) tepH=5pF > 3 2R & =~
(B) tepH>S B> 39 B2 4 f T 0 T &
(C) tepH<S P& » 3ov HH § T > #7101 ¢ B
(D) fpH=5pF > A3 5 7 AdH
15487 A2 mElbnEanP s
(A) ¥%#  (B)Camp  (C)ATP (D) %%k
16.f5 % it F fyinbo < HBLE P 9
(A) BRAZ g4 (B) B-135 (C) F Rt (D) 7 §ij 4= il
17.05% it F fuid B4 i 5 e060%P% - A Tk R [S] % »
(A)12Km (B)Km (C)32Km (D) 2Km
18.— & F ey § 542 E* (glycolysis) 14 » A& 4 554 F en ATP?
(A2 (B)4 (C)12 (D) 38
19.7 7 e F 5 WAk T AUMEF Jig 42 (Pentose phosphate pathway ) » 2. 1 & 2 4+ 2
(A) ribose-5-phosphate 2 2 NADPH
(B) ribose 5-phosphate 12 2 ATP
(C) glucose-6-phosphate 2 2 NADPH
(D) glucose-6-phosphate 12 2 ATP
20,04+ EF A BT A Ged TP R g B8 IR Y
(A) serum albumin Mr = 68,500
(B) immunoglobulin G Mr = 145,000
(C) ribonuclease A Mr = 13,700
(D) RNA polymerase Mr = 450,000
21.% »* EC number ( The Enzyme Commission number) i» =¥ A st o FE Q
(A) fE% Bt ByhemE g A 402 (B) rRAEA 7| 5 R yheifEd A 4k
(C) mpsd =i s ghersd Atz (D) W46 5 kghenpsd A i
22.M T ER i F S 4 K At ] R0
(A) - B gtz s 38
(B) A A3\ 7 1 ftf chflit T 3 ppiE g
(C) A 45\ % Zmhpei & 3 ghph 1 cha b
(D) & A k- 57 F i 4£a
2398 — i B 7 £ 280nm BT iE ?
(A) ¢ "=t (Tryptophan) (B) ¥ »=p& (Phenylalanine)

+
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(C) = % »pt (Aspartic acid ) (D) per=ps (Tyrosine)
24,88 >~ % R ik (buffer) 2z 4cit = ﬁi Fx ?
(A) BrkRE g+ & (B) pH=pka p¥ » & fFic # B if
(C) EmiaRrr3 - BEHERER (D) 8o ol irl i i
25.7 7\ir & i& {7 protein Glycosylation & i & e F 9
(A) endoplasmic Reticulum and Golgi Complex
(B) endoplasmic Reticulum and mitochondria
(C) Cysosome and Golgi Complex
(D) Ribosome and mitochondria
26.1¢ >+ B-amylase it (25 > T R4 8 E-'E ?
(A) L &-kfzA % 5 glucose (B) #: -k f# starch h1¢ -1,4 linkage
(C) B p i <D>'1 ERE RS T
27.%— ¥ 3 glucose ##% & A 4 3 lactate pF ¢ 24 5 > X3 ATP?
(A1 (B)2 (C)36 (D) 38
28.1 * Fi B o ehfcit 0 T 3P AR
(A) 4 % hexokinase f ;2 i& {7
(B) R * antimalarial drug p& 5! 4= g
(C) ’fﬁi B %8 4% 2 NADPH
(D) plod sRadt 3 p5 g %3547 1
29.Mammals & ;% #-fatty acid #& % = glucose » 1 & 4 Z P A FHF & 7
(A) B-oxidation (B) gluconeogenesis
(C) w-oxidation (D) glyoxylate cycle
30.% B g ¢ 4 > #75 TCAcycle 77 srenzyme » 32K 1 5 2 acetyl-CoA » = > i 38f
fs¢ A2 5533 ATP(Y GTP) ?
(A2 (B)12 (C)1 (D) 10
3L.F 73 — &+ 17 Ba&eforginapk » 5 B- oxidation & ¢ & 7 > & + acetyl-CoA ?
(A)545+ (B)6~»+ (C)7~+ (D)8~ +F
32.h >+ %+ B ifshz chemiosmotic coupling & 3 » T S Acit v 45 2E 7
(A) ﬂ‘:iﬂing pORCR R R AR K
(B) § i-ghpiait kstd sidie ~ foal ATP & 7% ~ 7= pump #7ie &
(C) #&5 P FEp H‘H’“m,, 2
(D) p R M pH B A F R
33.1¢ >+ cholesterol sh4zit » T 7))@ Jﬁfﬁ;ﬁ—?
(A) #+5iid v Bk S
(B) # A~ 8 ~ 45 % isoprene
(C)d 7 BR A ’T%E ;wﬁé: o
(D) &4 squalene # 3 m %
34.H *+ superoxidase(SOD) kit » ™ 7 ir 4 & 45 ?
(A) SODx: '}%‘“f H20; (B) # HJ]W*" ¥ %z 3 Mn3|SOD
(C) 4887 23 CulzZn A (D) SOD ¥ 5 te¥f 54 & 47
35.7F 7| faﬁ * R Ketone bodies ?
(A) acetone (B) acetoacetate (C) D-B-hydroxybutyrate (D) acetyl CoA
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Cf BAE(% 64T F4T5 A)

F &% Fv ’Eré’f”/w\—i-

£ 3% 110kDa » 38 4t 35 FcDNAER 3 55 kb?

hod AT L A AT R A Fléh promoter o 3R 3%iE * genomic library i £ cDNA library ?
B TP 20 o

(pEEEAE) PR KmE S HER AR ?
PR SHpeniT® 4 o ?
##f 14 < glucose i ¢ malate-aspartate shuttle = > ¥ i 3> ¥ &2 4 5> ATP?
Bie s fhigd gt oshuttle ~ 387
# B 11 B-D-Glucopyranose &7k & 4 ?
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