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Chitin * & Z {748 £ 8 2AB-1,4 S L&A 2 B4 (A) glucose -~ (B) fructose -
(C) glucosamine -~ (D) N-acetylglucosamine °

—EplE% 6.0 2%&ka  ENPHBOXRR T epMEE?(A) £ ~(B)
ag -~ (C) A%E -

T 7474 RNA R4 ##:%F4F M (A) mRNA - (B) tRNA - (C) snRNA - (D)
rRNA -

T P47 # R & %8 g B (membrane) ¥ # R X phospholipid s %= (A)
phosphatidycholine (PC) ~(B) phosphatidylethanolamine (PE) ~(C) triacylglycerol
(TG) -~ (D) phosphatidylglycerol (PG) -

FToimEEaE AL BT EEH4 (A) enzyme - (B) signal
transduction - (C) nucleic acid binding ~ (D) energy storage

ToMTE AR HBEERBHLA AR ?(A) glucuronic acid ~ (B) gluconic acid -
(C) glucaric acid ~ (D) sorbitol °

TG T TRSE RS ZR XA (A) olive oil -~ (B) hydrogenated

~vegetable oil ~ (C) Beefoil ~ (D) Soybean oil -

T yT4E4h G R & Bk A & B 8 (glycosaminoglycan ) ? (A) heparin ~(B) chitin ~
(C) hyaluronic acid -~ (D) chondroitin

T 7| 177 #& 8 & & A 9F t0(ex0) & K 4 A amylose © H & 4 & maltose (A)
a-amylase - (B) B-amylase -~ (C) glucoamylase -~ (D) isoamylase °

F #4547 H R & B-form DNA 245 (A) &% ~ (B) E¥ ki (92%7
BIE) T2 DNA 44 -~ (C) DNA-RNA fetfx &4 ~ (D) ~10 bp/turn ~
(E) ~33.2A/turn -

TR EOEHILT R MEXEARBEAERINREAREEITIERE - (A)
size exclusion chromatography -~ (B) ion-exchange chromatography - (C)
electrophoresis ~ (D) solubility °

FTRHNE A RPN EEZ L TEABR?2(A) RiE#ATP ~(B) R eH B2
DNA #47 7 B Aufs4h ~ (C) ERAN A HEM 2 E DNA F5 g (D)
B ARE A mape b o dmiE ~ (E) B » exonuclease °

NEEETFRBRETRARAT A BITEO T HILE  (TRMETRARITRELEESNE
#xEABY - (A)NaOH -~ (B)HCI -~ (C)NaCl -~ (D)HF -
EBREOYTHMEKRARSEIRS  TRABRZOGZI—MHM - (A)
Gly ~(B)Try ~(C)Met ~(D)Lys-

% DNA 2/ REY > ToMTH'E AN &L RE(A) Primer ~ (B) dATP - (C)
ddNTPs -~ (D) DNA polymerase - (E) Mg** - '
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fig % #% Lipopolysaccharide (LPS) % # 47 (A) G(#) ~ (B) G(-) ~ (C) yeast - (D)
mushroom cell wall -
% B R # 4T N-linked B3R/ ¥ 5 4L A THKAKRZ ML (A) Asn -~ (B)
Pro ~(C)His -~ (D) Ser -
HYOBRGFATEBRELF TASEB RS B E 4 glucose-1-phosphate (A)
invertase - (B) glucosidase - (C) protease ~ (D) starch phosphorylase
# 7 DNA hyperchromic shift £ {774 % 32(A) 2% & 260nm 2 %4 8] & ~ (B)
TR 5% DNA 2 Tm 44 ~ (C) A% DNA # Mg 24548 (D) 54
BEDNA R EBRBRAERANAL ~(B) RAEYICRR HRASIMZ AT
AT P4 P 3 AR, o
#7> DNA melting temperature 2 £ #i177 & 4 32(A) % DNA & ig 45 5 5% ey Ao i
mEZ ~(B) BEEFFE DNA F GHC a2 ¥ mm LA ~(C) MERTFHRE
¥poiw LA~ (D) LA3% &3 BB X MiT o
#7 DNA supercoil Z £ T #4744 3#(A) B» DNA @& &4 -~ (B) A%
B DNA #—5 BGRB8 FR2E#H ~(C) AR LML T » DNA
41 4 B (twist) o iz dh $(writhe) Z B K E B & - (D) E A3 5% 4 % /3% DNA
RERERERER ~(E)DNA W E A2 EEAINREA T RS -
#7TF 5] Small RNAs Z #E4TH £ 3% 2 (A) siRNA & —# RNA F#4 > ¢ 1%
# mRNA - (B) miRNA &4p#$] % 4t mRNA #3344 A - (C) miRNA F & 4
## mRNA - (D) snoRNA T ## 1t tRNA, rRNA # £ DNA #4716 2 M5 45 (E)
SnRNA % B £ 42/ RNA » st #Z g b2 AR A A B -
W48 R AT FIT AR A IR? (A) Coding strand ~ (B) Sense strand - (C)
transcribed strand -~ (D) Nontemplate strand -~ (E) mRNA o
W#mw%mmwmmmRM\TW&QH%E}VM)ééé%Dwuﬁé
SAEMF AT ~(B) A EM i mRNA 693754 ~(C) M4 introns % & 4 4%
Z % ~ (D) 7 3’384 poly(A) tails ~ (E) #%afs'd ¥ oy snRNPs ¥t it 47
3 4 A mRNA -
M7 & Jm X 7% R (Chargaff’s rules) > F 74k T %4 32 7 (A) DNA $ ko2 o4 3 5
B ENMEBR TR ~ (B)DNA F & # <2 os 3 T 3 2 LN oEog - (C) DNA ¥ 54
BRAARET YR ERETHEN  (D)DNA v i B A g ¥ Bob P
# a0 - (E)DNA MIR-ERZEEHYOEN B R Bob o
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