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1. TAWR- g4 5 o3 FE R BRI R o B AR G RORAsd
R

(A) protein (B) DNA (C) RNA (D) polysaccharide
2. TAVR- FEPme e B BRRT AR P R F DRI ?
(A) chloroplast (B) nucleus (C) endoplasmlc reticulum (D) lysosome
3. T J‘Zﬁa LAEE I S B e BB 7
(A) = mjF (B) R (C) a2 (D) e 57
4. AG>0 hF G2 & T 5 R AR 0
(A) paer & B) & F & (C) <&~ & (D) E£3]T 4§
5. §Bpht M H pKa 2 pH B3R Y B € et T e R R 7
A FF+it B)2F+ C)Fraim D) #+f 2
6. THWFEIRARRF HE P
(A) serine (B) threonine (C) isoleucine (D) glycine
7. TR fARART BT 4 R ?
(A) histidine (B) phenylalanine (C) tyrosine (D) tryptophan

< rﬁ“&f&? # A pKa=2.2 pléacpKa=10 > @ =i sHpKa=9.1- p|
HERgampHELS > 7

(A) 5.65 (B) 6.1 (C) 7.1 (D) 9.6

9. TFAw® 7%’””3 #?SF BB FL I e gy 7

at
at

(A) vasopressin (B) oxytocin (C) endorphin (D) enkaphalin
10. BFFugta; = p T A e fE R AL 7

(A) valine (B) leucine (C) tryptophan (D) cysteine
11, #2259 chT S| mfisE R mE g d HE 9

(A) "3ridt (B) o phes vk P stk i (C) o s 5 gt P chgt 22 (D) a sl
PIAARF (gt
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23.

TR 4 - B f?_v bty ehjev %‘F*K B

(A) - =54 (B) - =% (C) = =% (D) BB

gk oo B awRS s ded BT .s‘:;‘f?_‘fltgﬁ 9

(A) - s s 24t (B) - &= s (C) - 5@z a4 D) - &
LR

TrefAcE R g EAETFIR R F B AR R D

(A) ek (B) ~ = = ahsipdn(C)B-Fid o i (D) Fipede

AL Rt e AT RO AR HF FEE Y

(A) #4+  (B) Zraadp~+ (C) &3~ (D) Zsrdp—~

BEde = A e g ko THRH LR ?

(A) = A n oZnes F oy ol _% shie = Loy, (B)Badens 143

BreflAp A By epam A >y sanp e B P 5 S A A (C) Pp2i 23
¥ BPG eiilfriig~ (D) o2 22 3 5 il {odtfi s

Trle fERARY - B AR A B AR e
Bk ?

(A)x % w=ph (B)® ™ 4 figde  (C)sii=pit  (D)# vepk
TR E AT AEY AR P RAREF AL N L0

(A) Breiciapkiriz (B) 4+ 2 gk ir2 (C) il d1Lk
17z (D) %HHERE A 172

T 7w fﬁgﬁrxxﬂ P fi%’}:g-"é %;aigg_\grgy £ B{_\«:U R LERLY
(A) %% 3-v fx (B) %&5E5 30 = (C) CNBr (D) Edman & #|
bt e F AE-32 R % F BTV s R s ?
A) - B) —%F i (C) z%F g D) =2%F &
@4#*%i#*’£%$€mﬂm%%m¢.
(A) "3 Kpx2 %‘%}9 i 2B oy (B)
Bins Bzl (C) ™= "ﬂﬁﬁ'%'kﬁr*”'ﬁ'ﬁr i e
F B0 A e g
PRt chi i F i E+SoES—E+Po a[Elf & & %54 » i % ehid
EoRBCRENT A RARRF A ?
(A) [E]=[ES] (B) [Elr = [ES] (C) [E]lr = [E] (D) A[ES)/At= —A[ES}/At
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(A) 3 iEdx~ plmfop ke (B) H EAk <R
L pAxss (D) B B4Rt Bl % - PARE

24. hpE# # 4 § oo Lineweaver-Burk B s B ® 0 AT1F 20 B AR
(A) -1/Ky  (B) 1/Vyax
25. ik AL AT B

Al %

ffrl}’};‘;\;a (C) HiE

(C) KM/VMAX (D) VMAX/KM
5 TP BPFsch B ?

(A) competitive inhibitor (B) noncompetitive inhibitor (C) uncompetitive
inhibitor (D) activator

26. @+ & =7 5 (allosteric behavior) =7 5|vi— & fod FFigtEand €3]34 7

(A) - &2t (B) - =54 (C) =%k%i (D) z &jgif
27, LR v preniEit EAR Y o f R RS

‘ﬁ%mﬁﬁm§mwmﬁiT%¥L
e B AR iR 7

(A) E‘E;ﬁﬁ (B) 3% Bi?-ﬁ”;i (C) ok gé?ﬁ”;‘i (D) X 8% Vs
28. :

ERBIVUT IS SH RN F R

(A) i@ * {2 (B) i * 24k (C) B4 </ (D) B3 ik
29. Bifipd W e SR A H ¢ g IR 9

(A) H:% (B) - Bt chiginape (C) % = Bt chigispe (D) B asf
fin v 0% = 1B AR 3R
30.

%*@ﬁ%#’T%mﬁ“
(A)-a—ri*&#fi—

Ve > B BAr3g 3 &
? % VRfs R T bt’

» % (B) =
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R NCEETR SR 3%]

©) B aidge O) &b
3l THREAAEY &k L € FRR L kAT

(A)A(B)D(C)E (D) K
32. TR iy hpk fH A ?ﬁ‘bggiia} =

(A) arachidonic acid (B) prostaglandins (C) leukotrienes (D) thromboxanes
33. T b g S e T

(A) Z 33 D) el AT i AT

34 Aitndng CEBRFBEINEBBTFOEL D

(A) - % B) 5% (C) =% (D) =

35. Mt ATP sk fa » T slin ¥ & 15 2
(A) #

Zag (B) &R (C) 2

A B R S F R B) PRTYE (C) ¢

#15nE (D)
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47.

SR g B OF RJEda G

TR ARG RRET

(A) lactose (B) maltose (C) sucrose (D) cellobiose

Becfe 3 LR AT ETT S e AR A A Y

(A) al—4 (B) al—6 (C) p1—4 (D) p1—6

fn R enin e BRI SR - a7

(A) glycoproteins (B) proteoglycans (C) peptidoglycans (D) glycosaminoglycans
A% ABO i 3| ehH b Tk 4 6 chin fid 2

(A) proteins (B) lipids (C) oligosaccharides (D) nucleic acids

PEfaic® @ AT Z A4 cnA AR > 29T R R e E T PR R S B e
FUph o B AT LT R oR— fEk i T i s 2

(A) NADH (B) NAD" (C) FADH, (D) FAD

FOF o 4t pEfRieY o S| B I 9

(A) 5% — ¥ 5 m-6-ma (B) %68 — *#-16-- #ifk (C)
H b FE-3-pifh — 1,3 - ppd b i (D) BERRFRES MR — MR

[k L jpeps © LT SR AR 7

(A) BEFmamE — fmp B) fmm — o C) p@p — ¥
fise iz (D) [ fRAE — o Rl AF A

ffk faze i pE e g el PR TS B TR R fE S £ 7

(A)B1(B)B:(C)Bs (D) 2+ %

TR KA BRATE (T 2 % 4E-16- R R e 9

(A) 3 5 #-6-pipt (B) % #-6-mips (C) *45-16-Faipk (D) * #5-26-5
b gicy

FE AT 67 LU 2 S ST A e R g A et
B

(A) 4 i pE-3-s4fe (B) f Ak (C) ik (D) [ e

AR EL T T 4 AT 7] e a8 R L e i 9

(A) NADH (B) NADPH (C) FMNH, (D) FADH,

TORAFR B IR Y faﬁ ¢4 = GTP?

(A) RR#FRH > o N (B) a-fb BN - — IR A A (C)
PN A— pimapt (D) #haap — w9 g
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Prpad 253 € 23T AP anfrd] ?

(A) 2 mipai- (B) NADH (C) ATP (D) ¢ fisti fi= A

o FERLEIRT BT Al FA R PR £ e i pE A £ SR
fie ?

(A) ## (B) 2R#FM O o~ -m (D) mum

RO S Bk R e BAFE M RPN Biel s Q i
B oEE RmE?

(A) 42 ¢4 1(B) 48 & 48 11 (C) 4F & % 111 (D) 45 & % IV

) 5ljfﬁ—% ENEE N EU ¥ ERE LY i S I W E s

(A) ATP & 2 fix (B) NADH-CoQ  i* i B ¥ (C) COQH,-m® ¢ % § &
p¥(D) w4 Zcx i-p+

AR 2 ATP & S cnie s &ld > TP f AR R rde g B S A A4
<+ 0T nfR g & & 7

(A) & %f(B) H'<k % (C)24-- wip (D) i E A

BCER AR > TR SR 7

(A) A4 e fplps ARz (B) A4 fipe far B2 g (C) A5+
Henai R B kR D) ¥ FMARRBAETAL

B A 9 F(ACP)» TalRF S 7

(A) %P mpe s faps - 305 (B) fikk MALfp 0 548 e it (C)
TP g ET AR B (D) 7R Bkt sioRpk ahiplda !

¥ pERREHIEE TSI R 4L Pl 2

(A) 570 A% B ARRE (B) - ARABRARSE (C)
s s & (D) LDL £ R g =

AESM L KNP B AFEMY N TV fEE A F kY
FagL =+ ?
(A) 4 (B) & (C) &5 (D) 4
BA D Cufedr o MT AP AF FAEY Y Mo F CRARA e S
7
(A) Bipa ' p R (B) ¥ Aec pe (C) # % (D) 3 M pk
AT F|eR— I Bi;.ftl\ﬁﬁﬁ—,@ 2 i f7 ¢ g A4 NS’Nlo_g; o %w i ﬁﬁi o
(A) #r=fE —8%AR% (B) SR — H ik (C) Shiep — X woRp
(D) f fit s — [ '%=pik
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59. R b AT AVR- R A HE2Z 7 B2 AEFDEE T
(A) = pEfe (B) k% (C) Ak (D) Fipk

60. TP B g R S H R T H R G P
fis chfglit = B 1+ 9
(A) 4t z+ (B) DAG (C) IP; (D) cCAMP

61.Avery *+ 1944 & » K- Stseptococcus pneumoniae Type S 2. DNA £ Type R 7
BRE > EBEEEIMTypeS Atk %R % GRF|T AR MAE* #7517
(A)transformation  (B)transposition (C)conjugation (D)transduction

62. - W DNA : ficde o 2 ¢ (+)DNA & 5] 5 ATTGGCGTTCGT » & 5d
RNA polymerase & = {¢ #7t# 2. RNA K 7| 5 @ ?

(AJUAACCGCAAGCA  (B)ACGAACGCCAAU  (C)AUUGGCGUUCGU
(D)UGCUUGCGGUUA

63.—- F<& 500bp 2 A DNA z 7 % > BaiR+ ?
(A)500 (B)1000 (C)15000 (D)3000
64.— & 0.102 um & 2. B form DNA » F3%F DNA - 9 B = F%mdw
(coding region) » R13%Z DNA SiFh 2 3=v A+ £ BT T 7 &KiE
(dalton) ? (=i e T 354 + § 11 1203+ &)
(A) 12,000 (B) 24,000 (C) 36,000 (D)108,000
65. 17t A H o gt il a 2 REP ?
(A)peptide bond (B)glycoside bond (C)phosphoester bond (D)acyl bond
66. 7T 7@ &> 2 B if & 4 178 % DNA denaturation 42 & 7
(A)Sourthern blotting  (B)spectrophotometric method
(C)agarose gel electrophoresis  (D)polymerase chain reaction
67.7% % ligase ervis iv P w2z MRAF L P ?
(A)glycine (B)tyrosine (C)cysteine (D)lysine
68. £ #F genome DNA < /] ¥ 5 @ ¢
(A)3000 Kb (B) 5 Mb (C)200 Mb (D) 3000 Mb
69. 4 g DNA z ~ & intron> H - 5|95 5 > %?
(A)1 (B)10 (C)50 (D) 99
70. & A FIR Y » - 7% 7 promoter & & 30 B R 7| 0 F #F i o
Fepintron 2 B fL2 2 7
(A)exon (B)transposon (C)pseudogene (D)housekeeping gene
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71.%4 ¢ %% Nucleosome p histone ® e &%k f% % 7] acetylation 3 &F i * 3%
AT B L R?
(A)methionine (B)tyrosine (C)cysteine (D)lysine

72.DNA replication 2 & precusor % i@ ?

(A) deoxyribonucleoside triphosphate (B) deoxyribonucleoside monophosphate
(C)ribonucleoside triphosphate (D) ribonucleoside monophosphate

73.Meselson and Stahl 41 * 2zt 4+ % (isotopes) ¥ » E. coli m?e @ » ¥ fe &
P48 i PO B A7 W16 DNA 2 & fe > 1GER DNA 4F ®lr
LT A WA 7

(A)agarose gel electrophoresis (B)DNA hybridization (C)Gradient centrifugation
(D)Foot printing

74.7 7@ ﬁ ? &_F % e e DNA replication BF engd 4 ?
(A)semiconservation (B)semicontinuous (C)multiple origin (D)bidirectional

75. /% e o i2 {7 DNA replication s 47 % > primer £ & 5 5 @ ?
(A)12 mer (B)200 mer(C)500 mer (D)1000 mer

76.0kazaki 1 * T4 mutant (ligase negative) > I fz & T e faHjtrzg @ DNA 48
# 4% ¢ lagging strand e97 @ 4 & X IR % ?

(A)agarose gel electrophoresis (B)DNA hybridization (C)Gradient centrifugation
(D)Foot printing

77.2% % %2 ¥ > Okazaki fragment £ B2 %5 5 %~ ?
(A)25 bp (B)250 bp (C)1000 bp (D)2000 bp
78. h th e 2. DNA #F @liE# 7 » & 2% Okazaki % & ¢ primer 2z DNA
polymerase % fe ?
(A)pol I (B)pol 11 (C)pol 111 (D)pol V
79.DNA polymerase ¥ 7% yNTP %2 dNTP > i & %] 2 binding site pocket # 2_ 2
amino acids #7RBHEFHE TR - RARE TR ASES S £
Pl T
(A)polar group (B)hydroxyl group (C)amino group (D)high molecular weight
80.Helicase i& 7 ¥ & #1F 2. cofactor % # ?
(A)ATP (B) ADP (C)NADH (D) Mg**
81.DNA £+ i &ps% 5 DNApol lll 2 & ~ 8% o,B,5,8,¢0,v, 7,9, x % » &
® Bsubunit i & 5 5@ ?

(A) core enzyme for phosphoester bond formation (B)helicase (C)clamp loader
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(D) clamp
82. h +% w2 . DNA repllcatlon A TR B RS E GATC fRism 3

s

#1737 helicase z. % & » # replication < 3| #r4] ?
(A)Cdk (B)PCNA (C)Rec A (D)Seq A

83.E ¥ imr » » DNA replication % 4 f w2 iv g ¢ vi— FFEC 7
(A)G1 (B)S (C)M1 (D)M2

84.Jutrimre 2. DNA Gl & ps > @ DNA @42 & - Az JRIET 7P fady |
% > -5 i % DNA f2@% 2

(A)Topisomerasse Il (B)ligasse (C)telomerase(D)transsposae

85. % frimre 2 B MR 4 A DNAW}?‘@U | $.75 p% > # lagging strand 2 B % — £
RNA primer :t&rhﬁt Trm @ DNAS T - oo b Bi‘? G
(A)Topisomerasse 11 (B)ligasse (C)telomerase(D)transposase

86.Dam methylase #->t fm?e 45 % {5 % DNA - 2 2 F it » @ w2 i& {7 mismatch
repair i A2 ¢ o & K F R A el o AABAE - KGR D
(A)methylated (B)nonmethylated (C)both (D)random

87. %% %°® ¥* UV DNAZ % > R RF 5P ?

(A)deamination (B)thymine dimer formation (C)alkylation (D)oxidation
88. 7T 7| :aﬂﬁ mutagen % % = DNA # # deletion 2 insertion s % % fic;" ?

(A) ethyl methanesulfonate (EMS) (B)ethidium bromide (C)5-bromouracil (D)
N-methyl-N-nitro-N- nitrosoguanidine (NG)

89.¥ ARV F T 5| fAfEE &7 F UV #7335k 2. thymine dimer e0i2 4 @ ?
(A)glycosylase (B)photolyase (C)phosphatase (D)kinase
90. /n ¥ fm*z Translesion DNA synthesis » 1 & 2422 5 @ ?

(A)DNA polymerase | (B)DNA polymerase Il (C)DNA polymerase 11l (D)DNA
polymerase 1V

91. & % J0 %z i& 7 homologous recombination & 4% ¢ » & 5 f&* 27 2) = H L7 st
ZFe Fe@?
(A)RecA (B)RecBCD complex (C) RuvB (D) RuvC

92 % A fI* integrase (Int)#-# DNAHE » 7 iiEfr » & F T 7Py [
Ei& DNA %% > & Int %33 & DNA # igig it recombination » it {3
viral DNA # & #3+ #& » host DNA ?
(A)Xis (B)Cre (C)IHF (D)Cro

93.F | fh4 4~ Pz ¢ 2 transposon #E - ik wfz genomoe vt B E K 9

8 H H9H



(A)Homo sapies (B)Drosophila melanogaster (C)Zea mays (D)Saccharomyces
cerevisiae

M. - Kd v AP HREPB L Kb 2 DNA F & - Bt 2225 5 B
"4 f= ECORI e+ &L 7
(A)1 (B)2 (C)10 (D)50

05. 7 7| & mPE (T AR > @ "ﬁ > homologous recombination ?
(A)meiosis (B)mitosis (C) transformation (D) transposition

96.DNA replication ¥2 transcription 2. 2 & » @ Jﬁ ket 5 H_?
(A) # % %7 proofreading # it (B) *t— B lmie ki b » & F % Wi (7% -
Z(C)= & J ¢ 78 primer (D)precusor ¢ = deoxyribunucleoside triphosphate

97.k ¥> ¥z » 2. RNAP core enzyme ¥ v%— & subunit & phosphoester bond
formation = it ?

(A B)B(C)P D)o
98.7 71 fr 8 RNA £ F i&i& splicing # it ?

(A) tmRNA (B)gRNA (C) hnRNA (D)SnRNA
99.7 7| fw f& 4 4] splicing #if & #2 ribozyme ?

(A)Spliceosome-associated splicing (B) Group | splicing (C) Group Il splicing (D)
Group 11 splicing

100. & £ #77 f& > Gl fg v splicing *F » T F|vR— 2% » &_ribozyme ?

(A) ATPase (B)Reverse transcriptase (C)Peptidyl transferase (D) Transposae
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